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. ازدسمشخص می کاربرد آن را در صنایع غذایی ،های چرب. مشخصات اسیدحایز اهمیت است بسیاردر صنایع غذایی  روغن سویااهمیت 

ا ههای چرب ترانس موجود در روغنغذایی تغییر کرد و مقرر شد که میزان اسید شکل برچسب گذاری موادهنگامی که  6006در سال 

ین در ای بدون اسید چرب ترانس و در عین حال پایداری اکسیداتیوی بطور چشمگیری افزایش یافت. هامشخص گردد، تقاضا برای روغن

-منظور کاهش محتوای اسید لینولئیک استفاده میه بکردن، از فرایند هیدروژنه های خوراکیکننده روغنهای تولیدست که شرکتا حالی

تاثیر منفی  ویژه برای بیماران قلبیهچنین اسیدهای چربی بر سلامت انسان ب)دوشهای چرب ترانس میاین فرایند سبب تولید اسیدکنند، اما 

 ,.Hu et al, 1991)است قوانین خاصی را تعیین نموده  چرب ترانسکردن مصرف اسیدهای انجمن قلب آمریکا بر محدودلذا  (دارند

Lichtenstein et al, 6006) .  ،یکی های ژنتچندین لاین سویا با کاهش در محتوای اسید لینولئیک، از طریق روشدر تحقیقات  انجام شده

 (.Ross et al, 6000د )شناسایی شدند، ولی اصلاح برای صفت اسید لینولئیک کم در سویا کماکان ادامه دار

های ژرم پلاسم به نتیجه رسید های جهش یافته و مجموعهاولین بار از طریق غربالگری فنوتیپی لاین %4کاهش در لینولئیک تا حدود 

(Hammond and Fehr, 1993.,  Rahman et al, 1996., Rennie et al, 1999در حالیکه نشان داده شده بود .)،میهای تکی مغلوب آلل-

 %1و حداکثر  %3برای کاهش سطوح این اسید چرب تا بیشتری  های موتانتشوند، آلل %4توانند سبب کاهش محتوای اسید لینولئیک تا 

 ,Wilcox and Cavins,,1991., Takagi et al, 1999., Rahman et al, 1999., Fehr et al, 1996., Ross et al)بودند مورد نیاز دانهروغن 

6000) 

 

( و برای مطالعه عملکرد Zhu et al, 6001., Gabrielson et al, 6006کنند )ها در شناسایی عملکرد ژن نقش مهمی را بازی مییافتهجهش 

. چندین روش برای ایجاد تنوع (Cui et al, 6013)شوند آمیزی استفاده میهای گیاهی مدل و هم غیر مدل بطور موفقیتژن هم در گونه

زا )اشعه ایکس، گاما و نوترون سریع( که به های یونهای شیمیایی، اشعه و ترانسفورماسیون موجود است. اشعهزاجهش از  طریق تیکیژن

(، اغلب منجر به از دست رفتن Shirley et al, 1996., Cecchini et al, 1999انجامد )های متفاوت میهای نوکلئوتیدی در اندازهحذف

ای هباشد اما برای شناسایی جهشژن راهکار مناسبی می عملکرد ( که برای کشفAnai et al, 6009, 6016bشود )عملکرد ژن جهش یافته می

و  T-DNA( با استفاده از Insertional mutagenesisزایی درونی )(. جهشSlade et al, 6001های هدف گزینه مناسبی نیست )آللی در ژن

ور منظه شود و ب( برای شناسایی ژنوتیپ از روی فنوتیپ ابزاری قدرتمند محسوب میtransposon taggingبرچسب گذاری ترانسپوزون )

حال فقدان هره (. بPan et al, 6003اند)آمیزی استفاده شدهمطالعات عملکرد ژن در گیاهان زراعی و همچنین گیاهان مدل بطور موفقیت

های جهش یافته برای خلق جمعیت تکنیکاین  بودن کاربردیسبب غیرسیستم ترانسفورماسیون قابل مقایسه، همچنین الزام کشت بافت، 

اء جهش های شیمیایی بدلیل توانایی بالا در القهای سویا مورد نیاز است. موتاژنهای جانشین دیگری برای شناسایی ژنشود، بنابراین ابزارمی
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در مجموعه ژنوم، ابزاری امید بخش در مبحث 

های جهش یافته با د. جمعیتنباشزایی میجهش

استفاده از این موتاژن در گیاه آرابیدوپسیس 

(Greene et al, 6003( گندم ،)Slade et al, 6001 ،)

 ,Till et al)(، جو Weil & Morde, 6001ذرت )

، سیب زمینی (Xin et al, 6009یولاف )(، 6004

(Minoia et al,  6010)  و سویاCarroll et al, 1991 )

وجهی قابل ت تحقیقاتهای اخیر سالاند. در شدهتولید 

در توسعه منابع ژنومی برای سویا انجام شده است. 

Satpute & Fultambkar, 6016  بذور ارقام

MAUS-11  وJS-331 های متفاوت از را با غلظت

و موتاژن فیزیکی، اشعه گاما  EMSموتاژن شیمیایی، 

-کاهش درصد جوانهدر پژوهش اخیرتیمار نمودند. 

های موتاژنی در هر دو رقم مشهود زنی در تمام تیمار

بود، در حالیکه افزایش عقیمی دانه گرده با مقدار دوز 

 & Pavadai.یا غلظت موتاژن همراه بوده است

Dhanavel, 6001   دانه و  100وزن  ثابت کردن اند

 د.نعملکرد بوته با دوز اشعه گاما رابطه معکوس دار

Qiu & Gao,1999   نشان  دادند در آزمایشات خود

ئینی و ها با محتوای پروتنسبت بیشتری از جهش یافته

، بعلاوه وراثت پذیری بالاتر در نسل دوم و سوم مشاهده حاصل می شود های سریع در مقایسه با نوترون EMSبا استفاده از  ،روغن بالاتر

های اولیه برای افزایش محتوای درصد بهمراه انتخاب در نسل 4/0و  6/0های  در غلظت EMSتیمار بذور سویا با   Wang et al, 1999گردید. 

  را برای القاء جهش مناسب تشخیص دادند. EMSمیلی مولار از  60تیمار   Espina et al, 6019شود. پروتئینی پیشنهاد می
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